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Abstrakt


Cílem práce bylo vyhodnotit vliv genu RYR1 (HAL) na vybrané užitkové znaky   v souboru 1009 plemenných prasnic z 18 náhodně vybraných šlechtitelských chovů  jižní Moravy. Genotypy RYR1 byly stanoveny metodou DNA testu (Otsu et al., 1992; Brenig a Brem, 1992) u 670 ks prasnic plemene Bílé ušlechtilé mateřské linie (BUm), 275 ks plemene Landrase (L), 6 ks Belgická landrase (BL), 32 ks Durok (D), 3 České výrazně masné (ČVM) a 23 ks otcovské linie plemene Bílé ušlechtilé (BUo). Sledovány byly následující ukazatele užitkovosti: reprodukční: délka mezidobí, počet selat narozených všech a živě, odstavených, hmotnost vrhu ve 21 dnech (mléčnost); produkční: přírůstek, výška hřbetního tuku, % libového masa. Výsledky jsou uvedeny v následujících tabulkách.





Tabulka č.1: Frekvence genotypů RYR1 u prasnic ve ŠCH





PLEMENO�
n�
Frekvence Genotypů (v%)�
Frekvence alel�
�
�
�
N/N�
N/n�
n/n�
N�
n�
�
BUm�
670�
88,96�
11,04�
-�
0,94�
0,06�
�
L�
275�
72,36�
26,55�
    1,09�
0,86�
0,14�
�
BL�
6�
-�
-�
100,00�
-�
1,00�
�
D�
32�
81,25�
15,63�
   3,13�
0,89�
0,11�
�
ČVM�
3�
33,33�
66,67�
-�
0,67�
0,33�
�
BUo�
23�
91,30�
  8,70�
-�
0,96�
0,04�
�
Celý soubor�
1009�
83,55�
15,46�
    0,99�
0,91�
0,09�
�



Po statistickém vyhodnocení frekvencí genotypů genu RYR1 u všech plemen byly shledány rozdíly mezi skutečnými a očekávanými frekvencemi genotypů pouze     u plemene BL, ostatní populace jsou v genetické rovnováze. Statisticky průkazný rozdíl mezi jednotlivými plemeny nebyl shledán pouze u kombinace BUo x D, u ostatních kombinací se plemena mezi sebou ve frekvencích genotypů vysoce průkazně liší.�
Tabulka č.2: Variabilita reprodukčních ukazatelů z hlediska genotypů RYR1





Znak�
Počet vrhů�
Délka mezidobí�
Selat všech�
Selat živě�
Selat odstavených�
Mléčnost�
�
Celý�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx�
vx�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx �
vx�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx�
vx�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx�
vx�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx�
vx�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx�
vx�
�
soubor�
4,764�
2,701�
56,696�
173,166�
25,447�
14,695�
10,915�
1,648�
15,098�
10,098�
1,469�
14,547�
9,142�
1,312�
14,351�
51,787�
9,499�
18,342�
�
N/N�
4,855�
2,722�
56,066�
172,949�
24,393�
14,104�
10,946�
1,627�
14,864�
10,134�
1,454�
14,348�
9,202�
1,282�
13,932�
51,864�
9,095�
17,536�
�
N/n�
4,340�
2,597�
59,839�
172,813�
28,485�
16,483�
10,773�
1,714�
15,910�
9,986�
1,484�
14,861�
8,930�
1,370�
15,342�
52,352�
10,910�
20,840�
�
n/n�
3,700�
1,703�
46,027�
194,200�
47,523�
24,471�
10,480�
2,234�
21,317�
8,770�
1,949�
22,223�
7,380�
1,488�
20,163�
38,233�
7,423�
19,415�
�






Tabulka č.3: Variabilita produkčních ukazatelů z hlediska genotypů RYR1





Znak�
Přírůstek (g)�
Výška hřbetního tuku (cm)�
Libové maso (%)�
�
Celý�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx�
vx�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx �
vx�
� VLOŽIT Equation.2  ����
sx�
vx�
�
soubor�
515,015�
50,003�
9,709�
1,313�
0,240�
18,279�
56,110�
3,128�
5,575�
�
N/N�
515,412�
50,924�
9,880�
1,322�
0,245�
18,533�
56,160�
2,850�
5,075�
�
N/n�
511,579�
41,416�
8,096�
1,241�
0,180�
14,504�
55,723�
4,829�
8,666�
�






Statisticky průkazný rozdíl mezi jednotlivými genotypy byl shledán u počtu odstavených selat a % libového masa, na hranici průkaznosti pak hmotnost vrhu ve 21 dnech (mléčnost). Plemeno má statisticky průkazný vliv na počet odstavených selat a % libového masa. Vysoce průkazné rozdíly byl shledány mezi jednotlivými chovy u všech ukazatelů užitkovosti.
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