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ABSTRACT

Osteoglycin (mimecan, OGN, formerly known as OIF) belongs to the small leucine-rich
proteoglycans (SLRPs) gene family, which are important for collagen fibrillogenesis, cellular
growth, differentiation and migration. In total, 97 pigs of Prestice Black-Pied breed were
involved to the test of the polymorphism of the OGN microsatellite. To determine whether the
microsatellite polymorphism influence the selected efficiency characteristics, it was used
GLM model SAS/STAT,version 8.02 for the association analysis. There were these selected
characteristics of efficiency: daily weight gain, lean meat content and back fat thickness.
Significant associations were found out between polymorphisms for daily weight gain
whereas for lean meat content and back fat thickness no significant differences were found
out.
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ABSTRAKT

Osteoglycin (mimecan, OGN, diive OIF) patii ke skupin¢ malych na leucin bohatych
proteoglykanti (SLRPs), které jsou dualezit¢ pro kolagenni fibrilogenezi, bunécny rist,
diferenciaci a migraci. Celkem 97 prasat plemene piestické Cernostrakaté bylo testovano na
polymorfismus mikrosatelitu genu OGN. Ke zjisténi moznych asociaci mezi uzitkovymi
parametry a polymorfismy byl pouzit GLM model SAS/STAT,verze 8.02. Sledovany byly
tyto parametry: prirustek, libové maso a vysSka hibetniho tuku. U libového masa a vysky
hibetniho tuku nebyly nalezeny Zadné prikazné rozdily, nicméné u piirustku byly mezi
polymorfismy zjiStény statisticky prikazné rozdily.
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UvVoD

Gen mimecan (osteoglycin) patii do genové rodiny malych na leucin bohatych
proteoglykani (SLRPs), spolu s20 dal§imi vyvojové konzervovanymi intersticidlnimi
proteoglykany. Bylo zjiSténo, Ze né€kolik ¢leni SLRPs rodiny interaguje s jinymi proteiny,
jako fibrilarnimi kolageny, ristovymi faktory, a receptory ristovych faktord, a tudiz ovliviuji



sestavovani extracelularni matrix, bunéény rast a migraci. Predpoklada se, ze GAG fetézce
SLRPs maji svoji funkci v udrzovani normalni tkanové hydratatce a interfibrilarniho
rozlozeni. Mimecan je jednim z hlavnich komponent rohovky a je transkribovan do nejméné 8
mRNA, z nichZ vSechny jsou pfitomny v rohovce a vSechny produkuji identicky protein, ktery
je konzervovany mezi mysi, skotem a ¢lovékem, coz indikuje jeho diilezitou funkci. Podle
studii provedenych in vitro, by mimecan mohl hrat roli v kontrole bunééného rtstu, soude
podle schopnosti ristovych faktort a cytokini modulovat expresi jeho mRNA v keratocytech
rohovky a cévnich hladkosvalovych bunkach. Tento nazor je dale podpotfen pozorovanim, ze
tumor supresorovy protein p53 aktivuje transkripci bovinniho a humanniho mimecanu a ze
mimecan je nepiitomny ve vétsiné rakovinovych bunéénych linii a tumort (Tasheva et al.,
2002). Mimecan také hraje svou roli pfi ateroskler6ze (kornaténi tepen) a je zakladni soucasti
vaskularni extracelularni matrix v§ech organti (Fernandez et al., 2003).

Vlastni prace

Cilem této prace bylo detekovat vybrany mikrosatelit genu OGN, ovétit metodiku,
zjistit frekvence genotypu a alel u 97 jedinct plemene piestické Cernostrakaté a vyhodnotit
mozné asociace mezi témito genotypy a konkrétnimi uzitkovymi parametry (pfirustkem,
procentem libového masa a vyskou hibetniho tuku).

MATERIAL A METODIKA

Testovano bylo 97 jedinci plemene prestické cernostrakaté (PC). Fragmenty
genomové DNA specifické pro OGN (997 bp) byly ziskany amplifikaci pomoci
polymerédzové fetézové reakce (PCR) s pouzitim primera: forward: OIF-D: 5-TAG CTA CAG
CTC TGA TTA GAC-3 (451 - 471 bp) a reverse: OIF-E: 5-TTT GGA ACA ACA GAC TAC
TT-3 (700-719 bp) navrzenych Stratilem et al. (2006). Mikrosatelit je od 533 do 577 bp.

Podminky cyklovani byly nasledujici: tivodni denaturace 95°C/15s, 33x (denaturace
95°C/20s, annealing 58°C/30s, elongace 68°C/30s), zavérecna elongace 68°C/30min., 12°C.
PCR produkty ocekavané délky (997 bp) byly ovéfeny na 3% agardézovém gelu a nasledné
byla provedena jejich fragmentacni analyza.

Fragmentacni analyza byla proveden pomoci automatického genetického analyzatoru
ABI PRISM 3100. Fragmenty DNA pro fragmenta¢ni analyzu byly pfipraveny PCR reakci,
kdy jeden primer z paru (OIF-E FAM) byl fluorescenéné znaceny (pfiprava vzorku: 1ul PCR
+ 0,5 ul ROX500 + 11,5 formamidu, denaturace 95°C/5 min, na ledu 5 min). Pfi fragmenta¢ni
analyze jsou jednotlivé fluorescencné znacené DNA fragmenty elektroforézou v kapilare
rozdéleny a postupné detekovany laserovym detektorem. Spolu s kazdym vzorkem bézi
interni délkovy standard, ktery umozni pfesnou kvantifikaci jednotlivych fragmentd.

Statisticka analyza byla provedena pomoci GLM modelu SAS/STAT,verze 8.02.



VYSLEDKY A DISKUZE

Ziskany PCR produkt ocekdvané délky (997 bp) byl ovéten na 3% agarézovém gelu
(Obr.1). Frekvence genotypt a alel jsou ukdzany v Tab. 1 a Tab.2.

Obr. 1 Ovéreni velikosti PCR produktu

c28 Pc29 Pc31 [T Pc33 Pc34 Pc3s PC36 Pc3T

Tab. 1 Frekvence genotypl Tab. 2 Frekvence alel
pocet

genotyp Cetnost zvitat alela  Cetnost

269/269 423% 41 269 0,64

269/274 15,5% 15 274 0,15

269/279 28,9% 28 279 0,21

2741274 4,1% 4
2741279 6,2% 6
279279 3,1% 3

Tab. 3 Prumérné hodnoty v jednotlivych genotypech u vybranych uzitkovych prametri

269/269 269/274 269/279 274/274 274/279 279/279
ptirustek (g) 535,08 516,51 540,80 575,92' 535,29 514,88
libové maso (%) 55,11 55,29 55,01 54,67 55,22 54,09
1V}'léka hibet.tuku (cm) 1,39 1,31 1,40 1,52 1,42 1,59
P=<0,05

U procenta libového masa a vysky hibetniho tuku nebyly nalezeny zadné statisticky
prikazné rozdily. U pfirustku byly mezi genotypy zjistény tyto rozdily:

Vysoce prikazny statisticky rozdil byl zjistén mezi genotypy 269/274 a 274/274.
Prikazny statisticky rozdil byl zjistén mezi genotypy 269/279 a 269/274, 269/279 a 274/274,
269/269 a 274/274 a mezi 274/274 a 279/279. Statisticky rozdil blizici se prikaznosti byl
zjistén mezi genotypy 269/269 a 269/274 a mezi 274/274 a 274/279. PtriCemz nejvyssi
prirustek (575,92 g) mél genotyp 274/274.



ZAVER

Vysledkem genotypovani bylo zastoupeni 6 genotypt, kazdy s riiznymi hodnotami pro
vybrané uzitkové parametry, nicméné statisticka analyza neprokazala zadné prikazné rozdily
mezi procentem libového masa a vyskou hibetniho tuku. Pritkazné rozdily byly vSak zjistény
mezi genotypy u piirustku. Detekovany byly 3 alely ze 4 existujicich. Ctvrta alela 259 v dané
populaci detekovana nebyla.
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